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The nature and extent of interactions between seabirds and fisheries vary spatially and 
temporally, as does the level and efficacy of management and mitigation. The black-
browed albatross (Thalassarche melanophris) has a circumpolar distribution and has 
suffered major population declines, due primarily to incidental mortality in fisheries. 
We used DNA metabarcoding of albatross scats to investigate the fish prey consumed 
during the breeding season at six sites across their range. There was extensive geographic 
variation but little interannual variability in fish species detected. At the Kerguelen 
Islands, a higher amount of fishery discard corresponded to a higher occurrence of 
these species in albatross diet samples. This study indicates ongoing interactions with 
fisheries through consumption of fishery discards, increasing the risk of seabird mortality. 
DNA metabarcoding provides a valuable non-invasive tool for assessing the fish prey of 
seabirds and interactions with fisheries across broad geographic ranges. 
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DNA metabarcoding – examining fishery discards
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Résumé de conférence

Métacode-barres ADN comme outil de conservation et de gestion marines : Un examen  
circumpolaire des rejets de la pêche dans le régime alimentaire des albatros menacés

La nature et le niveau des interactions entre les oiseaux marins et les pêcheries varient 
spatialement et temporellement, tout comme le niveau et l’efficacité de la gestion et de 
la mitigation. Les populations d’albatros à sourcils noirs (Thalassarche melanophris), 
dont la répartition est circumpolaire, ont subi des déclins majeurs dus principalement à 
la mortalité accidentelle dans les pêcheries. C’est par métacode-barres ADN des fèces 
d’albatros que nous avons étudié les poissons proies consommés pendant la saison de 
reproduction à six sites de leur aire de répartition. Nous avons détecté chez les espèces 
de poissons une forte variation géographique mais une faible variabilité interannuelle. 
Aux îles Kerguelen, une quantité plus élevée de rejets de la pêche coïncidaient avec une 
présence plus importante de ces espèces dans les échantillons pour l’analyse du régime 
alimentaire des albatros. Cette étude met en évidence les interactions avec les pêcheries 
qui se poursuivent par la consommation des rejets de la pêche, augmentant ainsi le risque 
de mortalité aviaire. L’approche métacode-barres ADN constitue un outil utile non-invasif 
pour évaluer les poissons proies des oiseaux marins et les interactions avec les pêcheries 
dans de vastes intervalles géographiques.


